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As colecbes de culturas de microrganismos ex-situ sdo importantes, pois preservam o material
bioldégico no tempo e permitem estudos sobre a utilizacdo da biodiversidade para fins biotecnol6gicos.
Com as inovag8es e 0 avanco das técnicas moleculares baseadas em extracdo de DNA genbémico e
das analises de sequéncia de genes ribossomais, como o 16S rRNA (rDNA), as avaliacGes
genotipicas podem ser complementares as avaliagdes fenotipicas, considerando-se, entdo, uma
abordagem que pode ser polifasica. Ao passar dos anos, esta permitiu a descrigdo de novas espécies
de bactérias diazotroficas depositadas na colegdo de culturas da Embrapa Agrobiologia, como
Burkholderia silvatlantica e Azospirillum doebereinerae, entre outras. Mas também aumentou a
complexidade de géneros, como ocorre com Azospirillum, que hoje compreende 15 espécies
descritas. O trabalho do presente plano tem como objetivo avaliar geneticamente as bactérias
diazotréficas depositadas na Colecao de Microrganismos Multifuncionais da EMBRAPA, e que foram
parcialmente avaliadas com base em diversos testes morfolégicos. Sera utilizado o sequenciamento
parcial ou total do gene 16S (rDNA). Espera-se, com este pocesso analitico, gerar informacgdes
substanciais sobre as relagdes ecoldgicas e evolucionarias, além de classificar taxonomicamente as
bactérias da cole¢cdo pela comparacdo de sequéncias em bancos de dados, permitindo, assim,

determinar o posicionamento taxonémico com maior detalhamento.
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